0.JD.: 50707
E.G.M.: No hay datos
Tarifa 744 €

DIARIO MEDICO

Fecha  13/12/2011
Secciéon: MEDICINA
Paginas: 11

INVESTIGACION ESTUDIOS EN POBLACIONES ASIATICAS CON SECUENCIACION MASIVA

Un metanalisis identifica ocho nuevas regiones
genomicas asociadas al riesgo de diabetes tipo 2

1 Redaccion

Un estudio llevado a cabo
por investigadores de dife-
rentes paises asidticos y que
se publica en el Gltimo ni-
mero de Nature Genetics re-
vela la existencia de ocho
nuevas regiones genémicas
asociadas a la diabetes tipo
2. Se trata de un metanélisis
de ocho estudios de asocia-
cién gendémica masiva que
incluyeron en conjunto

6.952 casos y 11.865 contro-
les, con otras dos etapas de
replicacién de los resultados
que contaron con mas de
18.000 casos. Todos los indi-
viduos pertenecian a pobla-
ciones del Este asiatico.

Los ocho nuevos locus
identificados se encuentran
en o cerca de GLIS3, PEPD,
FITM2-R3HDML-HNF4A,
KCNKi16, MAEA, GCCi-
PAX4, PSMD6 y ZFAND3.

Segun los cientificos, enca-
bezados por Yoon Shin Cho,
del Instituto Nacional de Sa-
lud de Corea, aportan nue-
vas claves sobre la etiologia
de la enfermedad en perso-
nas de origen asiatico.

El andlisis revela la exis-
tencia de mecanismos gené-
ticos de susceptibilidad a la
diabetes tipo 2 compartidos
con los observados en estu-
dios con sujetos europeos,

mientras que otros son espe-
cificos de los asiaticos.

B (Nature Genetics; DOI:
10.1038/ng.1019)



